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SaZetak

Procjena genetskih parametara predstavlja vrlomocanalat u selekcijskimikonzervacijskim programima.
Cilj ovog rada je procijenit razinu genomskog inbridinga i efektivne veli¢ine populacije te analizirati
strukturu populacija istarske ovce, paske ovce i dalmatinske pramenke. Genotipizirali smo 199 Zivotinja
(96 istarskih ovaca, 75 paskih ovaca, 28 dalmatinskih pramenki) koriste¢i Illumina OvineSNP50 Bead
Chip. Procijenili smo razina genomskog inbridinga (F, ) i efektivne veli¢ine populacije bazirane na
linkage disequlibriumu (Ne, ) za svaku istrazivanu pasminu. Takoder za svaku pasminu analizirana je
i struktura populacije te razina mije$anja populacija. Pozicionirali smo istrazivane pasmine u odnosu
na europske. U svrhu toga smo sa javno dostupnih repozitorija preuzeli genotipove europskih i azijskih
pasmina ovaca te genotipove sardinijskog, europskog i azijskog muflona.

Razina inbridiga je velika kod istarske ovce dok je kod dalmatinske pramenke niska. Procijenjena
efektivna veli¢ina populacije za istarsku ovcu je 101 (95% CI: 81-130) dok za pasku ovcu iznosi 222
(95% CI: 161-343), a dalmatinsku pramenku 124 (95%CI: 15-31). Analiza glavnih komponenti pokazala
je da se tri pasmine jasno odvajaju. U usporedbi s europskim pasminama, paska ovca i dalmatinska
pramenka su se pozicionirale blize §panjolskim i talijanskim ovcama. Istarska ovca je lagano izdvojena
no prati isti genetski obrazac.
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